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Os interessados podem apresentar painéis com trabalhos inéditos ou de revisdo nas areas de
Bacteriologia, Micologia, Virologia e Ensino de Microbiologia durante evento.

1. As inscricGes de trabalhos (resumos) encerram-se em 21 de outubro as 23h e 59min.

2. Para a inscricdo e apresentacao de cada trabalho, pelo menos um dos autores deve estar
inscrito no Simpdsio.

3. Os resumos devem apresentar obrigatoriamente a seguinte sequéncia:
IDENTIFICACAO; INTRODUCAO; METODOLOGIA; RESULTADOS; CONCLUSOES.

Introducao: visdo geral sobre o assunto com definicdo dos objetivos do trabalho, indicando a
relevancia da pesquisa; Metodologia: procedimentos empregados na realizacdo do trabalho;
Resultados: resultados obtidos a partir dos métodos aplicados; Conclusdes: baseiam-se nos
dados obtidos no item resultados, em resposta aos objetivos da pesquisa.

4, Indicar o 6rgdo financiador entre parénteses (quando for o caso) e 3 palavras-chave.
5. O resumo deve ser escrito em portugués e ter as seguintes caracteristicas:

- formato Word for Windows;

- fonte Arial, tamanho 12;

- espacamento simples entrelinhas;

- tamanho da péagina: A4;

- margem superior = 3 cm;

- margem inferior = 2 cm;

- margens direita e esquerda = 3 cm;

- no minimo 250 palavras e no maximo 500 palavras. OBS: Para verificar os limites em seu
resumo, utilize o0 comando do Word: Ferramentas/ Contar palavras / Palavras (resultado).

6. O titulo do trabalho deve vir em letras mailsculas em negrito; seguido do nome dos autores
com letra inicial maidscula e as demais minutsculas, usando o formato: Ultimo sobrenome
completo, seguido das iniciais do nome e demais sobrenomes. Se houver varios autores, os nomes
devem ser separados por ponto e virgula. O nome do apresentador deve estar sublinhado. Além
disso, deve ser colocada a numeracdo em seqiiéncia de cada um dos autores logo apds o nome



para indicagdo lotacdo na instituicdo de origem e e-mail do ultimo autor, que deve ser o orientador.
Deve ser pulada uma linha entre o titulo e o resumo.

7. O resumo deve ser encaminhado anexo para o e-mail: microimuno_dmo@hotmail.com. O
recebimento do resumo sera confirmado por e-mail.

8. As informacgdes devem ser solicitadas pelo e-mail: microimuno_dmo@hotmail.com ou
pelo telefone 2105-6618.

9. Os autores receberdo resposta via e-mail sobre a aceitagdo do trabalho até o dia 01 de novembro
de 2012.

10. A apresentacdo dos trabalhos aprovados sera na forma de poster no hall da
reitoria/UFS, no dia 08 de novembro de 2012, de 14:00 as 16:00h.

MODELO DE RESUMO

AMPLIFICACAO DO GENE DE VP1 DO VIRUS DA HEPATITE A (VHA) POR RT-PCR
Santos, M | S *: Silva, MRSR !: Batista, MVA ?; Candido, AL !
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A infeccdo pelo virus da Hepatite A (VHA) é a mais frequiente causa entre as hepatites virais
em todo o mundo, sendo propagada principalmente pela via fecal-oral com surtos da doenca
ocasionados por agua ou alimento contaminado. A endemicidade do virus é alta em paises
em desenvolvimento com graves problemas sanitarios como o Brasil. O genoma do VHA é
semelhante ao dos demais membros da familia Picornaviridae, consistindo de RNA fita
simples com 7,5 kb que contém regides distintas: as regides 5°e 3" ndo-codificantes (NCR),
a regido P1, que codifica as proteinas estruturais VP1, VP2, VP3, e VP4 putativa, e as
regibes P2 e P3 codificadoras de proteinas ndo-estruturais associadas com a replicacao
viral. VP1 é a maior, mais acessivel e varidvel proteina de superficie das particulas virais
maduras que alberga, dentre outros, o principal sitio imunodominante de VHA. Estudos de
evolucdo molecular baseados na seqiiéncia completa de VP1 (900 bp) mostram propriedade
desta para caracterizar amostras de picornavirus humanos e simios, possibilitando inclusive
tipagem antigénica. Com o objetivo de amplificar o segmento da ORF viral correspondente a
VP1 foram desenvolvidos oligonucleotideos iniciadores, denominados LVCHAVO03-F
(GTTGGAGATGATTCTGGAGG) e LVCHAV04-R (CTCAAATCTTTTATCTTCCTCTG),
baseados na sequiéncia de VHA depositada no GenBank NCBI acesso NC_001489. O RNA
viral foi extraido utilizando proteinase K, segundo protocolo do LVC/DMO/UFS ainda néo
publicado. O cDNA foi obtido seguindo protocolo do sistema SuperScrip Il RNase H
Reverse Transcriptase. A amplificagdo consistiu em trés estdgios: desnaturagdo inicial a
94T por 2 minutos seguidos de decréscimo da temper atura para 80°por 30 segundos (Hot
Start), um segundo estagio composto de 35 ciclos de 95T por 1 minuto, 53 €T por 1 minuto
e 72T por 1 minuto e meio; e um estagio de extensa o final a 72T por 5 minutos. O produto
da reacdo foi visualizado ap0s eletroforese em gel de poliacrilamida 4%,TBE 1 X a 110 V
durante uma hora e meia, corado pelo PlusOne DNA Silver Staining Kit e comparado com
fragmentos de 100 bp DNA Ladder. A reacao de sintese de DNA in vitro a partir de RNA
viral, utilizando os iniciadores LVCHAV03-F e LVCHAVO04-R, produziu um amplicon de 900
bp correspondente ao fragmento génico de VP1 confirmado pelos perfis de restricdo
gerados por Bam H I, Eco R I, Haelll e Hinf | esperados pela andlise computacional.
Consequentemente, o amplicon pode ser clonado e seqiienciado para fins de andlise



filogenética de amostras de VHA. Além disso, amostras ambientais comumente contém
poucas particulas virais, tornando métodos sensiveis como sondas moleculares baseadas
na detecgdo de acidos nucléicos recomendaveis a detec¢do e ao monitoramento molecular
ambiental do virus. (UFS, CNPq, FAP-SE)

Palavras-chave: Virus da Hepatite A, VP1-VHA, RT-PCR.

NORMAS PARA A APRESENTACAO DO POSTER

Os resumos aceitos deverao ser apresentados obrigatoriamente sob a forma de poOster, que
devera ter as seguintes caracteristicas:

Dimensao: 1,20m de altura por 1,00m de largura

Titulo: o mesmo utilizado no resumo, escrito em letras mailsculas que permitam sua leitura a
3,00m de distancia; sugere-se fonte Arial, tamanho 100 ou maior.

Autores: logo abaixo do Titulo, escritos em letra mailscula, comegando com os sobrenomes
seguidos das iniciais dos nomes, separando por virgulas os autores, sendo o autor
apresentador destacado por um asterisco; sugere-se fonte Arial, tamanho 30.

Instituicdo Participante: imediatamente na linha seguinte aos autores, escrita em italico,
junto com a cidade e o estado ao qual pertence. Omitir as referéncias a Departamento,
Divisao, Setor ou equivalente. Quando mais de uma Instituicdo estiver envolvida, indicar com
nUumero o autor pertencente a cada uma delas; sugere-se fonte Arial, tamanho 20.

Corpo: constituido pelos Objetivos, Metodologia, Resultados e ConclusGes do trabalho, e ser
escrito com o minimo possivel de texto e com o maximo possivel de ilustracdes, como tabelas,
figuras, esquemas e fotos; sugere-se fonte Arial, tamanho 20.

Apoio financeiro: se houver; sugere-se fonte Arial, tamanho 20.

Contato: e-mail e telefone do autor apresentador ou do coordenador do trabalho; sugere-se
fonte Arial, tamanho 20.

Nao deve ser enviado mais de um resumo baseado em um mesmo trabalho de investigag¢ao.

O autor apresentador recebera (1) um certificado comprovando a apresentacdo do
resumo. Este certificado contera o titulo do resumo e seus autores.



